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Présentation pédagogique de I’'UE

La premiere partie présente les algorithmes et les applications permettant
d'exploiter une quantité importante de données.
La seconde partie permet une maitrise compléte de la programmation impérative
par l'apprentissage d'un langage informatique de référence ainsi que
N I'apprentissage des algorithmes fondamentaux en informatique.

Objectifs PP & & q
- Premiére partie :

Thémes ¢ Algorithmes :

abordés * pour la reconstruction de séquences a partir de cartes
génétiques,
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* de traitement des arrangements des génomes,
* pour la construction d’arbres phylogénétiques.
e Reconstruction de réseaux biologiques.

La seconde partie présente sous un angle impératif les structures de données les
plus couramment utilisées en programmation (listes, piles, arbres, table de
hachage). Le point sera particulierement mis sur la gestion explicite de la mémoire
(pointeurs et allocation dynamique), I'accés aux fichiers et la compilation séparée.
Une réflexion sur la complexité des algorithmes présentés sera menée. Les TP
seront réalisés dans un environnement Linux standard en utilisant les outils les
plus couramment répandus.

Compétences
acquises a
I'issue de I'UE
(concepts,
méthodologie
et outils)

Equipe pédagogique

- Animateurs de I’équipe : Alessandra Carbone et Mathilde Carpentier.
- Cours magistraux : Alessandra Carbone, Patrick Gallinari et Mathilde Carpentier.
- Travaux dirigés et Travaux pratiques : Séverine Affeldt, Hugues Richard et Mathilde Carpentier.
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